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TYPE OF RNA FUNCTION

mRNAs messenger RNAs, code for proteins

RNAs ribosomal RNAs, form the basic structure of the ibosome and catalyze proten
synthesis

RNAs transfer RNAs, central to protein synthesis as adaptors between mRNA and
ammo acids

snRNAs small nuclear RNAs, function in a variety of nuclear processes, including the
splicing of pre-mRNA

snoRNAs small nucleolar RNAs, used to process and chemically modify rRNAs

Other noncoding function in diverse cellular processes, mcluding telomere synthesis, X-

RNAs chromosome inactivation, and the transport of proteins into the ER




nucleus
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Cellular transcripts
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En procariontes se conocen dos sistemas de terminacion de la transcripcion que
involucran a la misma RNA polimerasa, denominados: terminacion Rho-
independiente (la mayoria de los operones) y terminacién Rho dependiente

Terminacion Rho-independiente: Estas secuencias de terminacion poseen dos
caracteristicas tipicas, una serie de residuos U en el RNA transcripto, y, antes de
estos, una regién autocomplementaria rica en GC.
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HIV DNA
\

RNA Pol |l

Complejo de antiterminacién compuesto por la proteina Tat de HIV y varias proteinas
celulares eucariontes. El elemento TAR en el transcripto de HIV contiene secuencias
reconocidas por la TAT y la proteina celular ciclina. La ciclina T, activa y contribuye a
ubicar la Cdk9, una quinasa, cerca de su sustrato, el CTD de la RNA polimerasa |l, el
cual es hiperfosforilado por esta quinasa.
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INTERPHASE MITOSIS
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Es la enzima responsable de la
replicacion del ADN telomérico. Es una
ribonucleoproteina, que contiene el
templado de ARN con el que se impide
la perdida de secuencias que se
produciria normalmente en cada
division celular.
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THGMOLOGIADE LATELOMERASA

RT Motifs in telomerase proteins
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« ACHICAMIENTO CELULAR
CONDENSACION DE LA CROMATINA

* FRAGMENTACION DEL ADN
« VACUOLIZACION CITOPLASMATICA
* LISIS CELULAR
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Research article Open Access

Potential involvement of oxidative stress in cartilage senescence
and development of osteoarthritis: oxidative stress induces
chondrocyte telomere instabllity and downregulation of

chondrocyte function
Kazuo Yudoh, Nguyen van Trieu, Hiroshi Nakamura, Kayo Hongo-Masubo, Tomohiro Kato and
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